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Farmacogenetica:

Analisi di biomarcatori predittivi di risposta al trattamento in pazienti affetti da tumori solidi usando
biopsia liquida. Analisi di tossicita farmacologica su DNA germinale usando approcci farmacogenetici
e monitoraggio della resistenza acquisita a target-therapy usando biopsia liquida su acidi nucleici
liberi circolanti.

Metodiche e tecniche avanzate:

Estrazione di DNA/RNA da campioni di sangue o tessuti, estrazione di acidi nucleici circolanti da
campioni di plasma, PCR, RT PCR, Real Time PCR, digital droplet PCR. Elettroforesi su gel di Agarosio
e Poliacrilammide. Immunoistochimica. Bioinformatica. Biostatistica (MedCalc — SPSS)
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Adesione ai sottogruppi:
Farmacologia clinica dei farmaci antitumorali (ad es., PK, TDM, “scouting” per lo sviluppo
farmacologico nelle fasi precoci, applicazione negli studi clinici)
Farmacogenetica e farmacogenomica, altri biomarcatori predittivi


http://orcid.org/0000-0002-5046-9048

